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 (Course Plan)   فرم برنامه درسي

 

 

 
 

 واحد 2 :تعداد واحد بیوانفورماتیک : نام درس

 مدت زمان ارائه درس: ارشد زیست فناوری   مقطع :

 ندارد نیاز:پیش 

 دکتر لطفي -دکتر احمدپور -دکتر غیبي مسئول برنامه: 

 

 

 

 

 باشد:عناوین کلي این درس شامل موارد زیر مي 

 

 بیوانفورماتیک   فهومم 

 کاربرد بیوانفورماتیک در مهندسی ژنتیک 

  و پروتئین اسید های نوکلئیکبیوانفورماتیک : بانک های اطلاعاتی آشنایی با 

 جستجو در بانک ژن 

 Alignment  استفاده از )ماتریکس و روش ها( وBlast 

 طراحی پرایمر 

  آنالیز توالی با نرم افزارGene Runner, Vector NTI  

 

زشكيپ دانشكده  
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 هدف کلي

آنالیز داده ها و طراحی  ،بانک های اطلاعاتی ،می بایست در زمینه استفاده از اینترنت مطالعهدر پایان کلاس دانشجو 
 .پرایمر با استفاده از نرم افزارهای رایج بیوانفورماتیک مهارت لازم را کسب کرده باشد

  اهداف اختصاصي 

 :در موارد ذیلدانشجو آشنایی 
  بانک های اطلاعاتی و ابزارهای موجود درpublic domain  (EBI, NCBI) 

 ( نحوه جستجو در منابع اینترنتیOMIM, PMC, Pub Med) 

  بانک های اطلاعاتی اسید های نوکلئیک(Gen Bank , DDJB, EMBL Nucleotide, NCBI) 

 Data submission (Bankit, Sequin) 

  دوم پروتئینبانک های اطلاعاتی ساختار اول و (Swiss Data Bank, Expasy) 

 ( بانک های اطلاعاتی ساختار سوم پروتئینPDBو نرم افزارهای بررسی ساختار سوم پروتئین ها ) 

 بررسی ساختار و پیش بینی عملکرد پروتئین 

  اطلاعات ژنومیک و آنالیز  مطالعه(Map viewer, Gene Entrez, UCSC, Assemble) 

 Alignment ( و )ماتریکس و روش ها(Pairwise Alignment- Blast Fasta) 

 Multiple Alignment (Fasta, Blast, BioEdit, Clustal W) 

  آنالیز توالی با نرم افزارGene Runner, Oligo, Chromas, BioEdit 

 Alignment توالی پروتئین 

 آنالیز مولکولی و فیلوژنتیک 

 سکانس ها نرم افزارهای طراحی پرایمر آنالیز، RNA Analysis 

  نحوه دسترسی به مقالات آن لاین BMC Bioinformatic 

 کشف و پیش بینی عملکرد ژن 

 روش آموزش
 

 و استفاده از اینترنت (PBL) بحث و گفتگو سخنرانی،

 

 شرایط اجراء
 

  امكانات آموزشي بخش 

  و وایت بورد ویدوئو پروژکتور ،اسلاید پروژکتور 

 
 

 

   آموزش دهنده 

  (دکتر لطفی-دکتر احمدپور-)آقای دکتر غیبی  گروه بیوتکنولوژی دانشکده پیراپزشکیاساتید 
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  درسي اصلي منابع

  بیوانفورماتیکسایت های اطلاع رسانی مرتبط با 

1. Hooman Rashidi, Lukas k. Buehler. Bioinformatics Basics: Applications in 

Biological Science and Medicine, last edition 

2. Baxevanis AD. Bioinformatics, a practical guide to the analysis of Genes and 

protein, Wiley-liss. 

 

 

  ارزشیابي

 

 نحوه ارزشیابي 

 )ارزشیابی تراکمی )پایان ترم 

 ( در پایان ترمپروژه) 

 در طول ترم فعالیت کلاسی 

 
 

 کل نحوه محاسبه نمره  

 نمره 10ترم( :  ارزشیابی تراکمی )پایان 

  نمره 8:  عملیپروژه 

  : نمره 2فعالیت کلاسی در طول ترم 

 

 

 مقررات 

                                          14حداقل نمره قبولی 
  جلسه غیبت موجه سه                    تعداددفعات مجاز غیبت در کلاس 
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 زیست فناوری پزشكيارشد   بیوانفورماتیک درس زمانبندی جدول
 

 

 روش ارزشیابي امكانات مورد نیاز منابع درسي نحوه ارائه ساعت ارائه سرفصل مطالب

معرفی -معرفی بیوانفورماتیک
و  یاطلاعات یبانک ها

 publicموجود در  یابزارها

domain  (EBI, 

NCBI) 

یکشنیه 

 ها

13-16 

 سخنراني

بحثثو   

 گفتگو

* 

 رایانه 

اینترنت 

 پر سرعت

 برد ایت 
** 

بع  منتتا جو در  ت حوه جستتت ن
 ,OMIM) ینتتتتترنتتتتتیتتا

PMC, Pub Med) 

 

 

 

" 

 

* 

 

 

" 

 

** 

 دیاستتت یاطلاعات یبانک ها
ئ یهتتا ل ک  Gen) کیتتنو

Bank , DDJB, 

EMBL Nucleotide, 

NCBI) 

 

 

" 

 * 

 

" 

 ** 

Data submission 

(Bankit, Sequin) 
 

 

 

" 

* 

 

 

" 

** 

 یبثثانثث  هثثا

 یاطثثثتعثثثا ثثث

سثثااتار ا و   

ئ پر    نید م 

(Swiss Data Bank, 

Expasy) 

 

 

 

" 

 
* 

 

 

" 

 
** 

 یبثثانثث  هثثا

 یاطثثثتعثثثا ثثث

سثثااتار سثثوم 

( PDB) نیپر  ئ

  نثثثثثرم 

 یافثثثهارهثثثا

س سااتار  یبرر

 نیسثثثوم پر  ئ

 یبررسثثث -ها

 شیسثثااتار   پ

عملکرد  ینیب

 نیپر  ئ

 

 

" 

 

* 

 

" 

 

** 

مطثثاه ثثه    

اطتعات  هیآناه

 Map)  یثثژنوم

viewer, Gene 

Entrez, UCSC, 

Assemble) 

 

 

 

" 
* 

 

 

" 
** 

Alignment 

   کسی)مثثا ر
 

 

 
* 

 

 
** 
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ر ش هثثثا(   

(Pairwise 

Alignment- Blast 

Fasta) 

" 

 

" 

 

Multiple Alignment 

(Fasta, Blast, 

BioEdit, Clustal 

W) 

 

 

" 

 
* 

 

" 

 
** 

ناه  ی واه هیآ

با نرم افهار 

Gene Runner, 

Oligo, Chromas, 

BioEdit 

 

 

 

" 

 

* 

 

 

" 

 

** 

Alignment   یثثث

از جنس  ی واه

 -نیثثپثثر  ثثئثث
 هیثثثآنثثثاهثثث

ه کو ه    یمو

  یلوژنتیف

 

 

 

" 

 
* 

 

 

" 

 
** 

به  یدسثثثترسثثث

قالات آن لا   نیم

BMC 

Bioinformatic 

 

 

 

" 

 

* 

 

 

" 

 

** 

 نرم افزار

AUTODOCK 
 

 

 

" 

 

* 

 

 

" 

 

** 

در   مریپرا یطراح

تیسا  Primer 3 
 

 

 

" 

 

* 

 

 

" 

 

** 

در    مریپرا یطراح

 PCR-RFLP کیتکن

برش   ینحوه بررس  -

و انتخاب آنزیم  یمیآنز

 NEB تیدر سامناسب 

Cutter 

 

 

 

" 

 
* 

 

 

" 

 
** 

در    مریپرا یطراح

 Real-Time کیتکن

PCR 
 

 

 

" 

 

* 

 

 

" 

 

** 

استفاده از نرم  نحوه

وکتور  یطراح یافزارها

و شناخت سکانس 

 وکتور  کیمربوطه در 

و  Apeتوسط نرم افزار 

 نرم افزارهای مشابه

 

 

 

" 

 
* 

 

 

" 

 
** 

 
 منابع درسی* 

 سایت های اطلاع رسانی مرتبط با بیوانفورماتیک 
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3. Hooman Rashidi, Lukas k. Buehler. Bioinformatics Basics: Applications in 

Biological Science and Medicine, last edition 

4. Baxevanis AD. Bioinformatics, a practical guide to the analysis of Genes and 

protein, Wiley-liss. 
 

 روش ارزشيابي **

 )ارزشیابی تراکمی )پایان ترم 

  عملیپروژه 

 فعالیت کلاسی در طول ترم 

 
 * محل برگزاری کلاس **

 سایت دانشکده پیراپزشکی


